INDICE

INTRODUCCION GENERAL

1. FORMULACION DEL MARCO TEORICO
2. ANTECEDENTES BIBLIOGRAFICOS

2.1 La frutilla chilena

2.2 Frutilla silvestre

2.3 Maduracion de fruto

2.4 Pared celular

2.5 Xiloglucanos

2.6 Estructura de los xiloglucanos

2.7 Xiloglucano endotransglicosilasa/hidrolasa (XTH
2.8 Estructura y funcién de XTH

2.9 Regulacion hormonal

3. PLANTEAMIENTO DEL PROBLEMA
FORMULACION DE LA HIPOPTESIS
OBJETIVOS GENERALES Y ESPECIFICOS
Objetivo general

Objetivos especificos

CAPITULO |
Caracterizacion de dos cDNAs divergentes que codifin para xiloglucano
endotransglicosilasa/hidrolasa (XTH) expresados efragaria chiloensis

1. INTRODUCCION

2. MATERIALES Y METODOS
2.1 Material Vegetal
2.2 Determinacion de firmeza
2.3 Obtencion de las secuencias parciales de XilHagaria chiloensis
2.4 Obtencion de los cDNAs de largo completo d€TFtl y FCXTH2
2.5 Hibridacion Southern

a ~ &~ N P

® 4 o

10
11
13

14
15
15
15
15

17
19
19
19
19
21
24



2.6 Analisis de expresion por PCR cuantitativai@mpo real (QRT-PCR)
2.7 Inmunodeteccion y actividad enzimética de XTH
2.8 Andlisis estadistico
3. RESULTADOS Y DISCUSION
3.1 Maduracion de fruto
3.2 Obtencion de las secuencias de largo comgéetecXTH1 y FCXTH2
3.3 Analisis filogenético
3.4 Modelamiento por homologia de FCXTH1 y FCXTH2
3.5 Analisis de DNA gendmico
3.6 Analisis de expresion de los genes XTHFdehiloensis
3.7 Imnunodeteccidén y actividad de XTHIemagaria chiloensis
4. CONCLUSIONES

CAPITULO II
Modulacion de la expresion génica de las isoform&cXTH1 y FCXTH2 por

tratamientos hormonales y analisisn silico de sus promotores.

1. INTRODUCCION
2. MATERIALES Y METODO
2.1 Material vegetal
2.2 Tratamientos Hormonales
2.3 Extraccién de DNA gendmico
2.4 Obtencion de los promotoreskEXTH1y FCXTH2
2.5 Andlisis bioinformaticas
2.6 Analisis de expresion de FCXTHL1 y FcXTH2 p@RPen tiempo real
2.7 Andlisis estadistico
3. RESULTADOS Y DISCUSION
3.1 Tratamientos hormonales
3.2 Clonamiento y caracterizaciinsilico de las secuencias promotoras
de los geneBCcXTH1y FCXTH2
4. CONCLUSIONES

27
28
31
32
32
34
43
45
50
51
54
58

60
62
62
62
64
64
66
66
67
68
68

76
80



CAPITULO 1l

Andlisis bioinformatico de las secuencias que codifin para XTH en Fragaria vesca

y sus perfiles de expresiéon durante la maduracionadfruto.

1. INTRODUCCION
2. MATERIALES Y METODO

2.1 Material vegetal

2.2 Andlisis de expresion por PCR cuantitativaiempo real (QRT-PCR)

2.3 Identificacion y andlisis de los genes XTH-eagaria vesca
2.4 Analisis filogenético
2.5 Alineamiento de secuencias
3. RESULTADOS Y DISCUSION
3.1 Estadios de maduracionElegaria vesca
3.2 Identificacion de las secuencias que codiffgaa XTH erf. vesca
3.3 Analisis de expresion de los genes XTH idesa#tdos erFragaria vesca
4. CONCLUSIONES
CONCLUSIONES GENERALES
REFERENCIAS BIBLIOGRAFICAS
ANEXO |

82
88
88
88
91
92
92
93
93
93
106
117
118
123
139



	Presentación

	RESUMEN
	INDICE
	INTRODUCCIÓN
	FORMULACIÓN DEL MARCO TEÓRICO
	ANTECEDENTES BIBLIOGRAFICOS
	PLANTEAMIENTO DEL PROBLEMA
	FORMULACIÓN DE LA HIPÓPTESIS
	OBJETIVOS GENERALES Y ESPECÍFICOS
	CONCLUSIONES GENERALES
	REFERENCIAS BIBLIOGRAFICAS
	ANEXO

