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1.4. Repeticiones de topoloǵıa invertida . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . 15
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4.2. Protocolo de modelado por homoloǵıa usando repeticiones de intercambio. 27

4.3. Etapas para la descripción de motivos funcionales en los transportadores

GTRs. . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . . 30

5.1. Modelo de largo completo del transportador de nitrato NRT1.1. . . . . . 33
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