INDICE GENERAL

AGRADECIEMIENTOS
INDICE DE GENERAL
ABREVIACIONES
INDICE DE FIGURAS
INDICE DE TABLAS
RESUMEN
ABSTRACT

I. INTRODUCCION GENERAL
1.1 Presentacién del sistema estudiado, la vid: Sistematica y domesticacion
1.2 El Carménere como cultivar emblemaético en la vitivinicultura de Chile.
1.3 Aspectos fisiologicos generales de la vid
1.3.1 Fase juvenil
1.3.2 Fase adulta
1.3.2.1 Dormancia o reposo invernal
1.3.2.2 Ciclo reproductivo
1.3.2.2.1 Induccidn y diferenciacion floral
1.3.2.2.2 La formacion de los zarcillos
1.3.2.2.3 Polinizacién, fecundacién y fructificacion
1.3.2.2.4 Desarrollo frutal de la vid
1.4 Problemética abordada en esta tesis
1.5 Regulacién hormonal en vides
I.6.Las poliaminas como reguladores del crecimiento
1.6.1 Biosintesis de poliaminas

1.6.2 Catabolismo de poliaminas

1.8 Hipotesis de trabajo y Objetivos

Pagina

Xi
Xii

Xiii

© N N oo o b~ B~ 0N

N B R R R R
O O U W N kL, O

23



Il MATERIALES Y METODOS
I1.1 MATERIALES

11.1.1 Coleccion del material vegetal en el vifiedo
11.1.2 Oligonucle6tidos partidores utilizados en esta tesis.
11.2 METODOS

11.2.1 Extraccion RNA total y sintesis de cDNA

11.2.2 Analisis de macroarreglo.

11.2.3 Reaccion en cadena de la polimerasa (PCR) y clonamiento de los fragmentos de
PCR en el vector p-GEM T

11.2.4: Secuenciacién y analisis de las secuencias

11.2.5: Busqueda de secuencias y analisis in silico

11.2.6: PCR cuantitativa en tiempo real

11.2.7 Anélisis estadistico

11.2.8 Analisis de poliaminas

I11. RESULTADOS

I11.1 Estudio in silico de las caracteristicas estructurales de genes y proteinas involucrados
en el metabolismo de poliaminas en Vitis vinifera.
111.1.1 Identificacidon de secuencias codificantes para arginina descarboxilasa (ADC) en el
genoma de la vid.
I11.1.2 Identificacion de secuencias codificantes para arginasa (ARGI) en el genoma
de la vid.
111.1.3 Identificacidn de secuencias codificantes para S-adenosil-metionina
descarboxilasa (SAMDC) en el genoma de vid.
111.1.4 Identificacién de secuencias codificantes para aminopropil transferasas en el
genoma de vid.
[11.1.5 Identificacion de genes para poliamina-oxidasa (PAO) en el genoma de vid
I11.2. Estudio de los patrones de expresion de los genes asociados al metabolismo de
poliaminas y sintesis de etileno durante el desarrollo reproductivo en Vitis

vinifera cv. Carménére

25
26

27
27
28
29
29
30

30
30

33

33

37

40

44

48
55



111.2.1 Perfiles transcripcionales durante la primera fase del desarrollo reproductivo.

Induccién floral.

A- El gen involucrado en la sintesis de Put, VWVADC, aumenta durante la
induccion floral.

B- Los genes que codifican para SAM descarboxilasa se expresan
diferencialmente durante la induccion floral.

C- Los genes para aminopropil transferasas VvSPDS1 y VVACL5-5 se
acumulan durante la induccion floral.
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dormancia.
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un macroarreglo de bayas partenocérpicas vs. bayas semilladas en etapa |

del crecimiento.
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B- Metabolismo de Poliaminas y contenido de poliaminas
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